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Sequenciamento do virus nos ultimos trés anos permitiu
observar circulagao do genétipo V em Sao Paulo

O Laboratério Estratégico do Instituto Adolfo Lutz realiza o
seguenciamento de amostras positivas para o virus da dengue
detectadas pelo Nucleo de Doencas de Transmissao Vetorial,
para fins de vigilancia das arboviroses no Estado de Sao Paulo.

Foram sequenciadas até o momento 95 amostras de Dengue 1,
sorotipo responsavel por mais de 95% dos casos este ano, com
datas de coleta de 2020 até 2022, para a obtencdo de panorama
de circulagao deste sorotipo em territério paulista.

Todas as sequéncias obtidas até agora foram classificadas como
integrantes do genétipo V, o mais prevalente nas Américas nos
ultimos anos. Foram realizadas andlises preliminares com uma
comparacdo desses dados aos genomas disponiveis na plataforma
NCBIl/GenBank entre 2008 e 2022, e foi possivel observar que no
Brasil os exemplares podem ser agrupados em quatro subclados.
As sequéncias do Estado de Sdo Paulo foram classificadas em trés
deles (A, B e D), nenhum exclusivo das amostras paulistas, sendo
sua maioria representantes do Clado A, conforme demonstrado
na arvore filogenética abaixo.

BRASIL - Dengue 1, Genétipo V (2008-2022)
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